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Diversidade genética de uma populacéo de algodao arboreo (Gossypium hirsutum L.,
raca. Marie galante Hutch)

SOUSA, Filipe Fernandes de

RESUMO

O algodoeiro moc6 (Gossypium hirsutum L. raca. Marie galante) apresenta uma serie
de caracteristicas que o tornam uma opc¢do agricola para agricultores de base familiar de
regibes semiaridas, entre elas a tolerancia ao estresse hidrico e a qualidade da fibra, no que se
refere ao comprimento, do tipo fibra extra-longa. Para o programa de melhoramento do
algodoeiro direcionado a regido semiarida, é de fundamental importancia o conhecimento da
diversidade genética disponivel dentro das populacGes desse algodoeiro com a finalidade de
explorar o potencial da espécie. Nesse contexto, objetivou-se nesse trabalho avaliar a
diversidade genética de uma populacdo de algoddo mocéd de uma comunidade situada no
municipio de Casserengue-PB, Curimatal paraibano. Foram avaliados 19 acessos de plantas
identificadas em uma populacdo, que apresentaram boas caracteristicas de producdo e
qualidade de fibra. Os critérios avaliados foram; Altura (m), nimero de ramos, nimero de
macas e peso de 20 capulhos (g). Os dados foram avaliados no programa Genes (CRUZ,
2008). Para obtencdo da matriz de dissimilaridade foi usada a distancia euclidiana média. A
representacdo grafica simplificada das distancias foi feita através de um dendograma obtido
pelo critério hierarquico da Média Aritmética entre Pares ndo Ponderados (UPGMA) e pela
analise de dispersdo gréfica, num plano tridimensional. A partir das avaliacbes das
caracteristicas avaliadas constatou-se que a analise da divergéncia genética evidenciou uma
baixa divergéncia genética entre os genotipos de algoddo arboéreo, porém permitiu identificar
grupos similares e gendtipos divergentes. Os gendtipos A4 e Al2 e A5 e A2 apresentam-se
como promissores para uso futuro por apresentarem divergéncia e bom desempenho quanto as
caracteristicas de precocidade de formacdo de macds e rendimento de capulho,
respectivamente. A analise pelo método hierarquico UPGMA foi concordante com a projecéao
no plano tridimensional.

Palavras Chave: Biodiversidade, conservacdo, algoddo moco.



1. INTRODUCAO

A lavoura do algodoeiro mocé (Gossypium hirsutum L. raca. Marie galante Hutch) ja
foi pioneira no Nordeste brasileiro, em termos de volume de producdo e de area cultivada. As
extensdes do plantio ultrapassaram, na década de setenta, mais de 2 milhGes de hectares,
exatamente na regido onde o fendmeno das secas incide com mais intensidade (MOREIRA,
1997), tinham ciclo perene, apresentavam baixa produtividade de pluma (94 kg.ha™), porém
possuiam excelentes caracteristicas de fibras extralongas, aléem de tolerdncia a seca
(FERREIRA, 1996).

As caracteristicas de fibra longa e extralonga sdo importantes para o setor téxtil, uma
vez que permite a fabricacdo de fios especiais. Considerando esse nicho de mercado, a
Embrapa e parceiros vem executando a¢fes de pesquisas para producdo de algoddo de fibra
longa e extralonga. Recentemente, foi desenvolvida a cultivar BRS 336, algodoeiro herbaceo,
pela Embrapa Algodao em parceria com a Fundacdo Bahia que é indicada para o Estado da
Bahia, especialmente para o oeste baiano, além de toda a regido do Cerrado brasileiro. A
produtividade da cultivar de fibra longa é de 1.700 Kg.ha™, em média (EMBRAPA, 2011).

De acordo com Freire et al. (2008) os principais objetivos dos programas de
melhoramento s&o cultivares mais produtivas, precoces, de alto rendimento de fibras e fibras
mais finas, resistentes e uniformes. O programa de Melhoramento Genético do Algod&o de
fibra média para o Nordeste, desenvolvido pela Embrapa Algoddo, visa a obtencdo de
cultivares adaptadas a regido, que apresentem elevada produtividade, bom rendimento de
fibra, precocidade, resisténcia a seca e propriedades da fibra, em conformidade com as
exigéncias da industria téxtil.

Para continuidade do programa de melhoramento do algoddo, principalmente, no
desenvolvimento de cultivares adaptadas as condicdes e sistema da cotonicultura familiar do
semiarido brasileiro é imprescindivel desenvolver tecnologias e estabelecer estratégias
voltadas para a conservacdo da biodiversidade e do uso sustentavel desse recurso natural.

A conservacdo dos recursos genéticos € questdo de soberania alimentar. Existem
basicamente duas estratégias para a conservacdo dos recursos genéticos vegetais, a
conservacao ex situ e in situ. A conservacao ex situ é a conservacdo fora do habitat natural da
espécie, normalmente mantida em Banco Ativo de Germoplasma (BAG). A conservacao in
situ refere-se a conservagdo de ecossistemas e de habitats naturais e, no caso das espécies
domesticadas ou cultivadas, dos ambientes onde essas espécies desenvolveram as suas
caracteristicas adaptativas envolvendo os sistemas tradicionais agricolas (SCARIOT &
SEVILLA, 2007).

Na definicdo de conservacéo in situ, citam-se dois conceitos: conservacdo genética em
reservas e conservacdo on farm. O primeiro inclui 0 manejo e 0 monitoramento dos recursos
genéticos de populacdes silvestres dentro de areas definidas para conservacéo ativa, em longo
prazo. A conservagdo on farm corresponde ao cultivo e manejo continuo de populagdes de
plantas no sistema tradicional realizado por comunidades locais e povos indigenas. Por
permitir a conservacdo dos processos evolutivos e de adaptacdo, favorecem ao



enriquecimento do germoplasma por fornecerem novos materiais genéticos, sendo uma
estratégia complementar a conservacao ex situ (JARVIS et al., 2000, CLEMENT et al., 2008).
A variabilidade genética mantida neste tipo de conservacdo (quintais, rogcas e sistemas
agroflorestais), onde hd uma grande diversidade interespecifica e intraespecifica, mostra a
valorizacdo dessas comunidades em manter e amplificar a diversidade genética (MARTINS,
2001).

Segundo Arriel (2004), diversidade genética é a capacidade de uma espécie, populagédo
ou progénie de expressar diferentes fendtipos em funcdo da composicdo genética dos
individuos; como resultado da acdo dos diferentes alelos em um determinado ambiente.
Ressalta-se que o conhecimento da diversidade genética de populacbes é importante para se
direcionar as diferentes estratégias de conservacdo do germoplasma e uso do recurso genético
disponivel em programas de melhoramento da espécie.

O estudo da variacdo genética em populacGes de uma espécie envolve basicamente
duas questdes: (I) quantificar os niveis de variabilidade dentro das populacbes e (II)
caracterizar o nivel de estruturacdo genética entre populacdes (ZUCCHI et al, 2005).

Diante disso, objetivou-se com esse trabalho caracterizar a diversidade genética de
uma populacdo de algodao arbéreo (Gossypium hirsutum, raca. Marie Galante), por meio de
caracteres morfologicos, a fim de subsidiar a construgdo de um conjunto de técnicas de
manejo e conservacdo do algoddo arbdreo em beneficio da agricultura familiar da
Comunidade do Salgado, Casserengue-PB.

2. MATERIAL E METODOS

Este estudo foi conduzido em area pertencente a Comunidade Salgado, situada no
municipio de Casserengue-PB, localizada sob as seguintes coordenadas geogréaficas 06° 46’
58” S 35° 49’ 15” W (Figura 1), nas proximidades da bacia hidrogréfica do rio Curimatad. O
municipio apresenta as seguintes caracteristicas ecoldgicas: clima quente com chuvas de
inverno e precipitacdo média anual em torno de 404,2 mm anuais, distribuindo-se durante os
meses de fevereiro a agosto; vegetacdo caatinga hipoxerofila com pequenas areas de florestas
caducifolias tipicas do semiarido nordestino; relevo plano com ocorréncia de serrotes,
inselbergues e macicos residuais (CPRM, 2005).

Figura 1. Localizacdo geografica do murﬁcipio de Casserengue no Estado da Paraiba.
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Os materiais genéticos em estudo sdo oriundos de uma populacdo de mais de 150
plantas, de um campo de producgdo pertencente a propria Comunidade, - que realizam tratos
culturais necessarios e colhem a pluma para venda em feiras locais - das quais foram
monitoradas 30 plantas, em fung¢do da produtividade (nimero de magds por planta) e
qualidade de fibra, em especial o comprimento — UHM e micronaire -MIC (Anexo 1).

O campo de producéo (roga) foi identificado em 2011 em visitas técnicas de a¢des de
pesquisadores do Projeto Algoddo Organico da Embrapa Algoddo, que em conjunto com a
Associacdo de Jovens Agricultores da Comunidade Salgado, em Casserengue, buscaram
através da ONG Arribacad, um contato com a Embrapa para ver a possibilidade de desenvolver
um trabalho para a retomada do cultivo do algoddo moco, como também identificar as
principais demandas e tracar estratégias para buscar solucbes e assim fortalecer aspectos
regionais de importancia para o desenvolvimento local. Nesta visita foram observadas
diversas plantas de algoddo com excelente desempenho vegetativo e produtivo (Figura 2) que
estdo sendo monitoradas e manejadas em um trabalho preliminar e com a participacdo dos
jovens agricultores da Comunidade. As plantas da roca comunitaria sdéo manejadas e a fibra é
colhida anualmente para venda nas feiras locais ou usadas como pavio.

< 2 R b &9
Figura 2. (A) Visita a populacdo de algoddo arbdreo, (B) Flor do algodoeiro (C) Planta de
algodao em seu alto estagio de desenvolvimento (D) Fruto do algodoeiro. Casserengue - PB.
2011.

Dentro desta populacdo foram selecionadas 17 plantas, as quais passaram a compor
um campo de progénies de algoddo arb6reo da Comunidade. Para efeito de comparacdo, a
cultivar CNPA 5M e um acesso pertencente ao Banco Ativo de Germoplasma da Embrapa
Algodao com caracteristicas de sementes sem linter (CSH1), foram semeadas para servirem
de testemunhas dentro do ensaio implantado. Para identificagdo no campo, as 17 plantas
selecionadas (Anexo 1 — P1, P2 .....PSN) foram representadas da seguinte forma: Al1=P1,



11

A2=P2, A3=P7, A4=P8, A5=P9, A6=P11, A7=P12, A8=P13, A9=P14, A10=P15, A11=P17,
A12=P18, A13=P20, A14=P22, A15=P23, A16=P29, A17=PS/N, A18=5M, A19=CSH1.

O delineamento utilizado foi o de blocos casualizados com trés repeticbes e 19
tratamentos. Cada parcela experimental foi representada por 2 linhas de 3 m, espacadas em 2
metros e plantadas adensadas com 30 cm de espagamento, totalizando 24 plantas por parcela
(Figura 3). A préatica de adensamento foi utilizada a fim de avaliar um maior nimero de
plantas possivel. Apds analise do segundo ano, em func¢éo do rendimento e qualidade de fibra
permanecerao aquelas de melhor desempenho.

consorciadas com milho, em acordo com a caracteristica de manejo local, Casserengue-PB,
2011.

As progénies foram avaliadas apds cinco meses de plantio sendo utilizados os
seguintes descritores: altura da planta (m), nimero de ramos, nimero de magés, dados obtidos
em sete plantas da parcela e peso de 20 capulhos colhidos aos oito meses apds o plantio.

Os dados foram avaliados no programa Genes (CRUZ, 2008). Inicialmente, se efetuou
uma andlise de variancia dos dados coletados e, posteriormente efetuou-se analise
multivariada. Para obtencdo da matriz de dissimilaridade foi usada a distancia euclidiana
média. A representacdo grafica simplificada das distancias foi feita através de um dendograma
obtido pelo critério hierarquico da Média Aritmética entre Pares ndo Ponderados (UPGMA) e
pela analise de dispersao grafica, num plano tridimensional.

3. RESULTADOS E DISCUSSAO

Os dados foram submetidos a andlise de variancia e ndo foram observadas diferencas
estatisticas entre os tratamentos para as variaveis: altura da planta, nimero de ramos por
planta, nimero de macas por planta e peso de 20 capulhos (Tabela 2).

Em fungdo do desempenho vegetativo e reprodutivo dos genotipos constata-se que
alguns genotipos destacaram-se dos demais. Ressalta-se que aos cinco meses apds o plantio
observa-se uma variacdo entre os materiais avaliados, em que a altura média das plantas
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variou de 1,39 a 1,81 m, o numero de ramificacdes de 12 a 19, o nimero de macés de 8 a 20 e
0 peso de 20 capulhos de 42,17 a 60,90 g, com destaques para 0s genotipos A12 com a maior
altura e nimero de macds, para o genétipo A18 que apresentou 0s menores valores para
namero de ramos, nimero de macas e 0 maior peso de capulhos (60,90g), e para 0 A13 com a
menor altura e baixo nimero de ramos e macas. Observa-se ainda, 0 bom desempenho do
gendtipo A4 que, com uma altura de 1,81 m, apresentou 17 ramos, 17 macas e peso de
capulhos de 52,679 e o gen6tipo A17 com altura de 1,71 m, 19 ramos, 18 macas e peso de
capulhos de 43,03 g.

Tabela 2. Estimativas das médias dos gendtipos, média geral e coeficiente de variacdo para
altura das plantas, nimero de ramos, numero de magcés e peso de 20 capulhos avaliados entre
0s 19 gendtipos de algodao. Casserengue-PB, 2011.

Gendtipos Altura (m) N2. Ramos N2. Magas Peso de 20
capulhos (g)
Al 1,49 16 20 47,10
A2 1,46 13 15 55,00
A3 1,64 17 15 42,17
A4 1,81 17 17 52,67
A5 1,57 17 14 56,17
A6 1,50 15 13 43,23
A7 1,80 19 15 46,10
A8 1,63 17 15 51,80
A9 1,65 19 16 45,97
Al10 1,81 16 15 46,43
All 1,64 12 11 45,00
Al2 1,83 16 18 48,27
Al3 1,39 13 8 54,37
Al4 1,47 15 12 45,63
A15 1,81 16 14 51,70
Al6 1,68 14 12 44,10
Al7 1,71 19 18 43,03
A18 (CNPA 5M) 1,55 12 8 60,90
Al19 1,71 16 12 54,47
Minimo 1,39 12 8 42,17
Maximo 1,81 19 20 60,90
Média 1,64 16 14 49,16
CV (%) 6,21 13 17,26 11,98
Quadrado Médio 0,0067 ™ 0,2554 ™ 0,4405 ™ 0,4840 ™

NS: N&o significativo pelo Teste F.

Pode-se observar que todos os acessos, com excecdo do Al3, apresentaram 0 maior
numero de macas, em comparacdo com o gendtipo A18 (cultivar CNPA 5M), com destaque
para os acessos Al, A12 e Al7, que apresentaram 0s maiores valores de producdo de magas,
evidenciando um potencial genético na populagdo estudada, principalmente em relacdo a
precocidade de formacdo das macds aos cinco meses apds o plantio em relagdo a cultivar
CNPA 5M. Ja para o rendimento dos capulhos o comportamento foi mais similar,
principalmente ao se comparar as estimativas de rendimento de um capulho — o qual foi
obtido pela divisdo do peso geral dos capulhos por 20 - que para 0s gendtipos A5 e A2 sdo da
ordem de 2,83 e 2,75 g, respectivamente, quando a cultivar CNPA 5M apresentou nestas
condig¢Bes uma estimativa de 3,0 g por capulho.
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A partir dos valores médios de cada variavel obteve-se uma matriz de dissimilaridade
para uso da técnica de andlise multivariada que se apresenta como uma alternativa para
agrupar e, ou, descrever um grupo de individuos, uma vez que elas consideram,
simultaneamente, todo o conjunto de descritores avaliados. A analise é caracterizada por
considerar um conjunto de gendtipos em relacdo a um complexo de variaveis de interesse do
melhorista, possibilitando a selecdo destes, em funcédo de varios aspectos, principalmente os
de natureza agronémica (ARRIEL, 2004).

Os resultados da matriz de dissimilaridade (Tabela 3) indicam uma baixa divergéncia
entre os materiais, em que a distancia maxima (2,78) foi observada quando o acesso Al7 foi
combinado com o acesso Al18 podendo esta combinacdo receber uma atencdo especial para a
utilizacdo em combinacdes hibridas, pela maior probabilidade de se encontrar combinacGes
génicas favoraveis para a formacdo de uma populacdo com base genética um pouco maior,
aumentando deste modo, a probabilidade de obtencdo de acessos superiores nas geracoes
segregantes. O menor valor de dissimilaridade foi atribuido aos acessos A10 e A12 (0,21),
indicando grande similaridade entre estes dois acessos.

Tabela 3. Estimativas das distancias euclidiana média relativas a 18 acessos e uma cultivar de
algod&o arboreo, obtidas no ensaio conduzido em Casserengue,PB, 2011,

Al A2 A3 A4 A5 A6 A7 A8 A9 AI0 All Al2 Al13 Al4 A15 Al6 Al7 A18 Al9
Al 000102 1,09 143 131 141 146 107 089 121 183 131 198 088 148 158 1,11 2,17 1,40

A2 0,00 1,54 1,77 129 162 191 106 15 165 15 166 1,32 1,11 155 156 2,02 1,44 1,02
A3 0,00 1,44 143 061 094 09 084 09 128 113 1,76 0,64 1,17 0,78 1,08 1,99 1,31
A4 000 106 185 0,74 095 086 081 215 0,69 2,32 157 0,72 1,72 1,27 2,07 1,29
A5 000 150 1,20 0,76 1,02 144 205 142 157 113 1,15 168 1,72 1,49 1,26
A6 000 133 1,12 124 150 1,31 164 142 059 153 0,87 1,60 1,84 1,53
A7 0,00 0,9 0,67 0,72 1,86 0,77 2,16 1,27 0,76 1,30 1,05 2,08 1,38
A8 0,00 086 088 1,36 088 1,42 081 0,62 0,99 1,45 1,34 0,65
A9 0,00 084 194 094 2,10 0,94 1,07 145 0,71 2,16 1,43
A10 0,00 1,58 0,21 2,22 131 0,64 1,18 0,99 2,10 1,08
All 000 165 1,44 138 151 060 2,21 1,57 1,12
Al2 0,00 2,24 143 0,53 1,28 1,15 2,04 1,02
Al3 000 1,34 188 1,45 2,68 0,81 1,43
Al4 0,00 1,35 1,03 1,40 1,70 1,26
A15 0,00 1,13 1,51 1,59 0,74
Al6 0,00 1,76 1,57 1,03
Al7 0,00 2,78 1,89
A18 0,00 1,15
Al19 0,00

Na utilizacdo do método de hierarquizagdo UPGMA, ao se adotar um percentual de
divergéncia genetica de aproximadamente 40%, ocorreu a distribuicdo de cinco grupos
(Figura 4): O primeiro grupo é formado pelos acessos A16, A18, Al e A3 o0s quais
apresentam similaridade em relacdo aos valores de todas as variaveis; um segundo grupo
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composto pelos gendtipos, A6, Al2, A4, e A8, que apresentaram valores alto para a variavel
nimero de macas; o terceiro grupo formado pelos acessos A9, A10, A2 e A5 o0s quais
apresentaram valores alto para a variavel peso de 20 capulhos; um quarto grupo representado
pelos gendtipos A7, Al5, Al7, A19 e Al3, os quais se destacaram em relacdo aos valores
para altura da planta e nimero de ramos emitidos. E um quinto grupo formado pelos
genétipos All e Al4, que apresentaram semelhanca em relacdo ao baixo valor para as
variaveis, altura de planta e peso de 20 capulhos.

Método de agrupamento : Ligagio Média Entre Grupo(UPGMA)

16
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Figura 4. Dendograma originado pelo UPGMA, a partir das dissimilaridades dos 19
gendtipos de algoddo arboreo com base em caracteres agrondmicos aos cinco meses apos
plantio, Casserengue-PB, 2011.

Analisando o Gréafico 1, nota-se que os descritores que mais contribuiram para a
divergéncia foram: rendimento de 20 capulhos (40,92 %) e nimero de macas (37,17 %),
indicando a existéncia de variabilidade genética para esses descritores nos acessos estudados.
Enquanto que o descritor de menor magnitude para a divergéncia genética foi a altura das
plantas indicando que nestas condi¢des a altura de plantas ndo foi relevante para a divergéncia
genética nos genotipos de algodao avaliados.

1%

m Altura da Planta

mMNOmerode Ramos

MNumero de NMacgas

m Rendimento de 20
Capulhos

GRAFICO 1. Contribuicéo relativa dos caracteres para divergéncia — SINGH (1981)
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Na representacdo grafica num plano tridimensional (Figura 5), confirma-se a maior
dissimilaridade dos genotipos Al3, A17 e Al8 que divergiram da maioria dos gendtipos, o
que ¢é ratificado pelos menores valores de altura da planta e nimero de macas (A13), maior
valor de nimero de ramos e alto nimero de macds (A17) e menor nimero de ramos e maior
peso de 20 capulhos (A18). Os resultados similares das diferentes representactes de
agrupamento sdo corroborados pelo Coeficiente de Correlacdo Cofenética que foi de,
aproximadamente, 80 %, representando um excelente ajuste das distancias originais e
estimadas.
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Figura 5. Projecdo grafica das estimativas de dissimilaridades dos 19 genétipos de Algod&do
Arbdreo a partir de altura de plantas, nimero de ramos e magcds e rendimento de 20 capulhos.
Casserengue- PB, 2011.

A populacdo de algoddo moc6 avaliada mostrou uma baixa divergéncia genética
indicando, ndo sé a necessidade de preservacdo dos materiais existentes, mas também a
ampliacdo da base genética, como por exemplo, por meio de cruzamentos aproveitando-se dos
genotipos mais divergentes. Ressalta-se que a manutencgdo de populacdes de algoddao mocé é
muito dependente dos habitos culturais da comunidade e, para se preservar a espécie esforcos
também devem ser direcionados para a conservacdo ex situ desse material, conforme ja
evidenciado por MENEZES (2009).

Outro fator a ser considerado é a variabilidade, principalmente no que se refere a
producdo de macas e rendimento de capulho, potencial genético que pode ser explorado no
programa de recursos geneticos e no melhoramento desse algodoeiro. Para FARIAS et al.,
(1999) a produtividade é o principal carater econdmico desejavel e deve ser avaliado sempre
nas condigdes do meio ambiente, onde serd explorado o algodoeiro.
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4, CONCLUSOES

A analise da divergéncia genética evidenciou uma baixa divergéncia genética entre 0s
genotipos de algoddo arboreo, porém permitiu identificar grupos similares e gendtipos
divergentes.

Os genotipos A4 e A12 e A5 e A2 apresentam-se como promissores para uso futuro
por apresentarem divergéncia e bom desempenho quanto as caracteristicas de precocidade de
formagéo de magcas e rendimento de capulho, respectivamente.

A analise pelo método hierarquico UPGMA foi concordante com a projecdo no plano
tridimensional.

ABSTRACT

GENETIC DIVERSITY OF MOCO COTTON POPULATIONS (Gossypium hirsutum L.
raca. Marie galante Hutch)

The moco cotton (Gossypium hirsutum L. race. Marie galante) presents a series of features
that make it an option for family farmers in semiarid regions, including tolerance to drought
stress and fiber quality in special to length of extra-long fiber type. For the cotton breeding
program aimed at the semiarid region, is fundamental knowledge of the available genetic
diversity within populations of cotton in order to explore the potential of the species. In this
context, this study aimed to assess the genetic diversity of moco cotton’s population in a
community in the municipality of Casserengue-PB, Curimatal Paraiba. Were evaluated 19
accessions of plants identified in a population, which showed good yield and fiber quality.
The indices evaluated were: Height (m), number of branches, number of bolls and boll weight
of 20 (g). The data were evaluated in the program Genes (CRUZ, 2008). To obtain the
dissimilarity matrix was used to mean Euclidean distance. A simple graphical representation
of the distances was made through a dendrogram obtained by hierarchical criterion of
unweighted arithmetic average (UPGMA\) and the graphical plot analysis, a three-dimensional
plane. From the evaluations of the evaluated characteristics was found that the analysis of
genetic diversity showed a low genetic divergence between the genotypes of cotton trees, but
identified similar groups and genotypes differ. The cotton genotypes were more divergent
Al13, Al7 and A18. The genotypes A4 and A5 and Al2 and A2 appear as promising for
future use by presenting divergence and good performance as the precocity of apples and
yield formation of bolls, respectively. The analysis by the method UPGMA was consistent
with the projection in three-dimensional plane. For maintenance of variability available
population, efforts can be directed towards the conservation of germplasm in ex situ
collections.

Keywords: Biodiversity, conservation, moco cotton.
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6. ANEXO I

19

Resultado da andlise de fibras de 30 plantas identificadas (em destaque as 17 plantas
selecionadas para compor o0 ensaio de progénies) em uma populacdo de algoddo mocéd no
municipio de Casserengue- PB, 2010.

IDENT Peso  Peso %Fibras UHM UNF SFI STR ELG MIC MAT Rd +b CSP
caroco Pluma
P1 11922 390,7 32,8 30,1 841 39 291 62 53 890 781 98 2508
P2 186,8 57,5 30,8 31,7 8,9 11 364 43 53 900 723 115 3308
P3 2384 655 27,5 288 826 51 302 79 60 90,0 741 104 2132
P4 1719 555 32,3 30,3 84 34 31,8 48 53 90,0 747 11,2 2810
P5 155,2 40,2 25,9 310 865 22 315 69 44 80 778 92 3137
P6 74,7 19,9 26,6 31,3 839 49 292 38 47 890 729 10,5 2687
P7 57,9 13,2 22,8 350 882 22 297 50 45 880 742 11,0 3401
P8 2045 551 26,9 351 896 21 306 60 42 860 756 10,1 3667
P9 1984 56,5 28,5 349 894 23 325 63 50 880 668 12,7 3575
P10 102,1 30,0 29,4 316 8,7 32 283 52 48 830 787 89 2814
P11 4294 1477 34,4 335 886 21 355 48 43 870 796 85 3743
P12 986,5 2825 28,6 333 8,3 39 308 51 32 840 841 7,1 3355
P13 121,0 34,7 28,7 325 8,7 25 337 51 45 880 742 99 3242
P14 94,2 31,1 33,0 324 870 30 310 58 37 850 795 91 3386
P15 767,0 2127 27,7 336 872 25 348 46 34 850 810 84 3758
P16 697,7 2205 31,6 31,3 8,9 22 289 76 40 850 842 83 3026
P17 698,7 176,0 25,2 347 876 23 345 35 45 890 815 7,2 3603
P18 2284 583 25,5 335 868 22 290 59 53 890 748 99 2962
P19 306,5 97,9 31,9 30,7 830 41 293 45 61 930 74,0 10,0 2115
P20  1041,7 366,0 35,1 312 8,1 29 310 69 49 870 775 99 2867
P21 867,1 2744 31,6 300 846 2,7 347 65 50 830 801 83 2945
P22  1171,3 3534 30,2 344 873 31 319 43 53 900 843 74 3232
P23 2943 1034 35,1 316 838 35 341 54 45 870 776 91 3022
P24 2075 59,0 28,4 319 87,7 20 366 58 42 870 753 79 3650
P25 1006 27,0 26,8 296 851 23 336 58 44 870 724 99 3041
P26 1931 51,7 26,8 31,1 840 40 283 73 43 850 683 11,3 2720
p27 435,2 1140 26,2 316 864 14 334 65 44 860 747 92 3270
P28 430,9 1415 32,8 29,1 835 41 349 72 54 80 781 89 2709
P29 2102 62,7 29,8 323 870 25 346 39 42 830 714 10,0 3483
PS/IN  450,0 1481 32,9 320 8,2 35 304 56 41 860 754 94 3161

UHM= Comprimento (mm); UNF= Uniformidade (%); SFI= Indice de fibras curtas; STR=
Resisténcia (g/tex); ELG= Alongamento a ruptura (%);MIC= Indice micronaire; MAT=
Maturidade; Rd= Reflectancia (%); +b= Grau de amarelo; SCI= Indice de fiabilidade.



